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Sedimentmikrobiologie

Sedimentbildung, Probenahmen
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Sedimentbildung, Sedimentzusammensetzung

Welche Faktoren bestimmen die Sedimentbildungsraten?

- Produktivitat (Primarproduktion)

- Eintrag allochthonen Materials (aus Flussen, vom Ufer, z.B. Laub)

- Sedimentationsstrecke (Tiefe, Abbau organischer Substanz wahrend Sedimentation)

- Wasserchemie (z. B. Kalkgehalt)

Sedimentationsraten in aquatischen Okosystemen

Sedimentbildung Org.C
(mm/a) (% wiw)
Eutrophe Seen 1-5 2-30
Oligotrophe Seen 0,1-2 1-6
Marine Auftriebsgebiete 0,05-0,3 1-4
Tiefsee 0,001-0,02 0,3-0,5

Anorganische Sedimentmaterialien

- Carbonate (Dolomit)
biogen in Hillen von Algen, Forminiferen, u.a.
chemisch gefallte Carbonate (Kalzitfallung) durch erhéhte Temperaturen
oder verstarkte Photosynthese

- Silikate

biogen in Hillen von Kieselalgen, Schwadmmen, u.a.
Tonmineralien durch Zuflisse

Sedimentaufschlammung von Tiefseesedimenten aus dem Pazifik

gelb: Bakterien
rot: Diatomeen-Schalen



Transfer von POC aus der photischen Zone ins Sediment

Offener Ozean kistennah

Photische Zone

Exportproduktion
Sedimentierender POC

Bruttoablagerung

Abbau, Atmung

Ablagerung am Meeresboden

Nettoablagerung

Tektonik, Verwitterung

Eintrag ins Sediment

Wie bekommt man eigentlich

Untersuchungsmaterial?

... und wie wird das Material

nun untersucht?



Gewinnung von Sedimentkernen

Angewandte Methoden

Mikrobiologie

Zellzahlungen

Raten- und Aktivitaten
Anreicherung
Isolierung
Charakterisierung

oft kann nur weniger
als 1% isoliert werden

Molekularbiologie

Extraktion von DNA/RNA
Fingerprinting
Identifizierung
Quantifizierung
Funktionelle Gene

oft nur der Name des Organismus,
nicht aber sein Potenzial



MPN-Anreicherung
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MPN = Most Probable Number

DGGE-Analyse von Bakteriengemeinschaften

Sediment-Probe

Sequenzierung

16S rDNA/rRNA
Sequenzen

Phylogenetische
Zuordnung

e

Extraktion

16S rDNA der
Bakteriengemeinschaft

Fingerprints der
Bakterien-
gemeinschaft

Bildanalyse

Digitalisierung

Clusteranalyse




Sediment Profil Neuharlingersieler Nacken

A: Stratigraphy B: Geochemical parameters C: Sulfate reduction rate D: Potential exoenzym activity
Chloride [mol-']
0 100 200 300 400 500 600

F B ol  A— |
100 st & 74 y A— 4100
TROOE iy e | S | S S 1200
£
..%....309 oo e et e s P e i el BN
=4
O
fal |
400 I 4400
*ﬂ
500 } = {500
i
—1Sand 600 S W— . i j . i 600
— s::u 0 5 10 15 20 25 30 0 1 500 1000 0 10 500 1000 1500
Sulfate, Ammonium [mmolt'] SRR [nmol cm™ d'] Phosphatase, Aminopeptidase
. Mud [umol em @ h )

Sediment Profil Neuharlingersieler Nacken
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MPN-Werte
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Zuordnung der bisher gewonnenen Isolate
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Isolate vom Neuharlingersieler Nacken

NO5I NO5II NO5III
Roseobacter gallaciensis  Citrococcus muralis Glaciecola pallidula

A 10pm 10um

N5V NS50XII N100X
llyobacter tartaricus Vibrio splendidus Shewanella violacea

Identifizierung von Mitgliedern der Bakteriengemeinschaften
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